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Mozliwy mechanizm haplowirusowy

Rozmawiam z (doktorem) Krzysztofem Trederem (KT) genetykiem, biologiem molekular-
nym i wirusologiem.

Czy mozliwy jest wirus atakujacy ludzi wytacznie danej haplogrupy?

KT: ,Nie mozna wykluczy¢, ze wirus jest w stanie atakowac konkretne grupy w sensie
genetycznym na przyklad haplotypy, ale nie mozna tego potwierdzi¢ bez wykonania ba-
dan. Natomiast, rzeczywiscie, moze byc tak, ze przy danym zroznicowaniu genetycznym
dany haplotyp jest bardziej podatny na konkretne patogeny niz inny haplotyp. Tak jest w
przypadku anemii sierpowatej na przyktad, ktéra bardziej atakuje murzynoéw niz biatych. No i
koniec”

Ale ten mechanizm opisate$ wtedy. Mowiles tam, ze biatka receptorowe maja ceche...

KT: ,,Ale te biatka receptorowe... Ja nie wiem, czy haplotypy sie nimi r6znig czy nie. Jezeli
sie haplotypy roznig bialkami receptorowymi, ktore dzialaja z wirusem, to wtedy moze
wystepowac réznica rowniez w infekcyjnosci, natomiast jezeli sie nie rézniq te bialka po-
miedzy haplotypami, to wtedy taki mechanizm nie wstepuje.”

Czy wycofujesz sie z tego, co przedtem méwites?

KT: ,,Nie, to mowie dokladnie to, co powiedziatem. Jezeli te receptory sa rézne od haploty-
pow, to wtedy, rzeczywiScie, moze by¢ rézny sposéb dzialania wirusa na rozne haploty-
py.”

A rézne mogq by¢ pod jakim wzgledem? Chemicznym? Konformacyjnym? Jakim?

KT: ,JJednym i drugim. Sk}adu, czyli mogg by¢... miec¢ r6znice aminokwasami miedzy haplo-
typami na przyklad. A moga sie roznic tez ulozeniem w przestrzeni, ale to wynika ze sktadu
chemicznego, w zwiazku z czym, jezeli masz konkretny sklad chemiczny, to on okresla utoze-
nie w przestrzeni, czyli konformacje - wiec, tak naprawde, jezeli majq rozny skiad, to beda
miaty tez rozng konformacje. I wtedy moga oddziatywac badz nie z biatkiem wirusowym.”

No, ale zaraz, sq przeciez biatka i aminokwasy, ktore majq doktadnie takie same sktady che-
miczne a r6znig sie konformacjq?

KT: ,Jezeli masz takie same aminokwasy w danym biatku, a o tym méwimy, nie méwimy o
skladzie chemicznym w postaci ilosci azotu, fosforu czy wodoru... Ze, po prostu, spalimy i
zmierzymy, co by bylo, tylko méwie o konkretnych aminokwasach, jezeli konkretny sklad
aminokwasowy jest taki sam, to utlozenie w przestrzeni, a wlasciwie rézne rodzaje, bo to sie
moze rozwija¢ w rozny sposob, mozliwe beda takie same. Wymiana nawet jednego amino-
kwasu, moze spowodowac, ze konformacja sie zmieni, jesli nie...”

Ale sam aminokwas moze by¢ inny konformacyjnie?
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KT: ,,Ten sam aminokwas to jest ten sam aminokwas. Jezeli masz dany aminokwas, na przy-
klad L-asparagine, to ona zawsze bedzie L-asparaging. Tak. Ale jesli bedzie to, na przyktad L-
glutamina czy tez L-prolina tez beda one tylko nimi. Ale w wyniku mutacji, niektére amino-
kwasy moga by¢, po prostu, w biatku wymienione na inne — wiec moze by¢ tak, moze zdarzy¢
sie tak, Ze ja mam inng, stad sa tez allele, tak, jezeli ja mam takie biatko, to ty masz troszke
inng o jeden aminokwas inng wersje tego biatka. I troszke inaczej sie skladajq i majg inne
wlasciwosci - nieco.”

No dobra, Krzychu, ale przeciez sam aminokwas, nie, jak kwas askorbinowy, moze by¢ lewo-
skretny, prawoskretny... To jest r6znica konformacyjna.

KT: ,L-aminokwasy tylko L-aminokwasy sq wbudowywane w biatka. Tak.”
Aha. Rozumem.

KT: ,,Nie ma bialek. W biatkach lub w zwierzetach w Swiecie, w ogole, Zzywym nie sqg wbudo-
wywane. One sg wykorzystywane w niektorych procesach metabolicznych, natomiast, jezeli
chodzi o zycie, tylko L-aminokwasy sa... z nich tylko sa budowane biatka. Z niczego innego.
Dlatego jest 21 do 22 aminokwaséw. A przeciez jest ich znacznie wiecej. Tak. Tak to wygla-
da.”

Dziekuje.

Zachowatem pewne wpadki w naszych wypowiedziach, aby doda¢ nieco niepoprawnej poli-
tycznie aury tego mikrowywiadu.

ke sk

Mechanizm receptorowy

Opiszmy pokrétce mechanizm receptorowy, ktory moze by¢ kluczem, otwierajagcym droge
haplowirusowi do komorki potencjalnego zainfekowanego. Z informacji zawartej w swoim DNA
komorka tworzy poprzez wybiorczo dobrane fragmenty RNA pewne biatka, ktore potem sa wbudo-
wywane w blone komorkowa jako receptory bialkowe. Receptory sa dostepne po zewnetrznej
stronie komorki i stanowia rodzaj odzwiernego dla czynnikéw zewnetrznych, ktére komuni-
kuja sie z komorka, na przyklad gdy, tak jak wirus, chca wnikna¢ do wnetrza komérki. Re-
ceptory sg to takie bramki, posrednicy miedzy swiatem wewnatrzkomérkowym a otoczeniem. Jezeli
teraz jaki$ wirus ma wbudowany swoj obiekt, rodzaj negatywu receptora, a Scislej biatka wbudowa-
nego w receptor komorki, i ten obiekt, klucz, pasuje do biatka receptorowego ksztattem lub sktadem
chemicznym — badz jedno i drugie, to moze sie uruchomic¢ proces otwierania sie komorki potencjal-
nego zainfekowanego. Wirus wtedy wnika i w maszynerii wewnatrzkomérkowej zaczyna namnazac
samego siebie ze swojego RNA. Przejmuje komoérke zainfekowanego. Nastepuja w wyniku tego
szybko przebiegajace procesy zniszczenia komorki.

Aby caly ten proces mogl zaistnie¢ i by wirus mégl rozpozna¢ bialko niezbedne mu do
otworzenia drzwi do komorki przez konkretny receptor bialkowy, to najpierw komérka musi
wyprodukowa¢ konkretne bialka zaleznie wylacznie od danej haplogrupy wpisanej w DNA
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potencjalnego zainfekowanego. Czy tak jest? Czy kto$ prowadzit badania w tym kierunku'? Czy
podejmiemy teraz szybkie wysitki, by to sprawdzi¢? Czy podejmiemy stosunkowo proste dziala-
nia, by sprawdzi¢ halogrupy (lub haplogrupe) chorych, by mie¢ podstawy do szukania zagro-
Zenia w samym materiale genetycznym (genotypie) konkretnych ludzi? To pytania przede
wszystkim do decydentow, ktorzy, czesto ze wzgledu na swoja wrodzong opieszatos¢, polityczne
konotacje albo zwykle nieuctwo, wola czeka¢, az wirus przetrzebi populacje ludzka. Potwierdzi¢
lub zaprzeczy¢ takiego mechanizmu nie mozna gdybajac a trzeba przeprowadzi¢ testy haplogrupo-
we chorych i w zaleznosci od nich podja¢ lub nie dziatania poszukania mechanizmu wewnatrzko-
morkowego tworzacego biatka (receptorowe) w zaleznosci od haplogrupy. Jesli odnajdziemy pro-
ces tworzenia bialek receptorowych zaleznych od konkretnej haplogrupy, ktore potem stano-
wig cze$¢ receptorow komorki potencjalnego zainfekowanego, to jednoznacznie potwierdzimy
caly lancuch przyczynowo skutkowy powstawiania infekcji u konkretnych przedstawicieli da-
nej halogrupy.

Mechanizm zaproponowany powyzej jest na tyle prosty, ze haplowirus nie sprawdza ni-
czego w DNA potencjalnego zainfekowanego a sczytuje tylko stan bialek receptorowych. Taki
prymitywny obiekt, jakim jest wirus, akurat to potrafi. Wtedy w zaleznosci od typu (stanu) tych bia-
tek wnika do zainfekowanej komorki lub nie. Prowadzi to rozpoznanie na zewnatrz komorki bez
podejmowania proby wnikania w nig. Czyli nie musi przeszukiwac¢ niczego w genotypie DNA po-
tencjalnego zainfekowanego. Jesli oczywiscie istnieje mechanizm kreowania biatek receptorowych
w zaleznosci od r6znic haplogrupowych.

Jak tatwo sie domysli¢, to hipoteza heurystyczna. Nie wiem, czy tak jest, ale ghupi ten, ktory
majac decyzje o losach ludzkich, nie podejmujac jej, nie sprawdzi, czy tak jest.

Z Bogiem.

Andrzej Marek Hendzel

1 Na stronie https://en.wikipedia.org/wiki/Ethnic_bioweapon opisane sa do$¢ dobrze prace nad tak zwana bronia ge-
netyczng lub bioetniczng a tlumaczenie daje tu: Bron genetyczna (http://www.hendzel.pl/artykuly/Bron
genetyczna.pdf).
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